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Q6 : Quels sont les differents types de marqueur que
vous pouvez trouver dans le tableau du CEPH
concernant le chromosome 15 ?

Cochez

Chr. Sonde/enzyme D-number Liem NCEI Entrez Hatéerozygotie Nb familles
pour sauver

|:| 15 189-1 f TagI D15513 28.18% 20
|:| 15 3-21 f Tagl D15510 21.28% 20
7] 15 ACTC / (ACTC)n 78.57% 8
] 15 ACTC / (GT)24 ACTC 81.74% 40
[ 15 ACTC [ per ACTC 81.74% 40
[F] 15 AFMO16ygl / (AC)n D155143 723284 67.86% 8
[F] 15 afm016ygl-2 / (AC)n D155143 723284 67.29% 25
|_| 15 pYHM18.1 f Tagl D15535 236.63% 353
|:| 15 pYHNZ90.1 ; BamHI D15533 34.,59% a3
|:| 15 55100366 f SNP rs 7 495043 21.28%0 12
|:| 15 s5101881 f SHP rs7 50214 33.335% 12
|:| 15 55102243 ;7 SNP rs7 30460 40,00% 12
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Q7 : Recalculer le taux d’hétérozygotie a partir des
fréequences alléliques
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Q7 : Recalculer le taux d’hétérozygotie a partir des
fréquences alléliques

Informations sur le marqueur 3-21/Taql

2 Chromosome 15q
, 2 D-number D15510
H=1 — fréquence; Mot-clef
i=1 Hatéerozygotie 21.28%
o Dir Sue BOVEY
= 25,35% The Galton Labosstory

Diepartment of Genstics and Biometry
University Collzg: London, WolSon Housa
4 Staphenson Way London NW1 2HE, UK
john@mrc-hbgu.ucl.ac.uk

44 (T1y 3B7-T050 o ext. 5035

FET-34085

Collaborateur 26

Liste des marqueurs liés a 2-21/Taql

Familles (nb. individus genotypas)

102 (16) 104 (16) 12 (2) 12291 (12)

13294 (2) 1332 (2) 1333 (15) 1240 (11)

1241 (2) 1244 (14) 1247 (2) 12490 (13)

1262 (2) 1413 (19) 1416 (16) 1418 (2)

1421 (2) 1424 (2) 66 (2) 334 (17)

Taille des fragments Freguences alléliques
Fragment Taille (Mb) Allele Fréquence

1 9 1 0.B51084
] B2 F 0. 145936




Q7 : Recalculer le taux d’hétérozygotie a partir des

Informations sur le marqueur 3-21/Taql

2

H=1 — Z fréquencei2

i=1

= 25,35 %

fréquences alléliques

Chromosome 15q
D-number D15510
Mot-claf
Hétérozygotie 21.28%
Dy Sue POVEY
The Galton Lsbosstory
Dispartment of Genatics and Biometry

Collaborateur 26

University Collzzs London, WelSon Houss
4 Stzphenson Way London NW1 2HE, UK
john@mrc-hbgu.ucl.ac.uk

44 (T1y 3B7-T050 o ext. 5035

FET-3405

Taille des fragments Frequences allali
Taille (Mh) Allele Frégquence
1 2 1 ” 0.ES1064
2 B3 7 ’ 0145236




Q7 : Recalculer le taux d’hétérozygotie a partir des
fréquences alléliques

Informations sur le marqueur AFM0O16ygl/(AC)n

5
H=1 — Z fréquencel-2

i=1
= 63,58 %

Chromosome 15
D-number D155143
Mot-clef £23284
Haterozygotie 67.865%
Dy Jazn WEISSEWBACH

Collaborateur 42

Cantr Wationzl de Saguencazs

2, rue Gaston Crémisex - BP 191
01006 EVRY CEDEX, Frence
Crénoenopa
jsbach@genoscope.cns.fr
334001 60 8725 02

33 (D)1 60 87 25 32

Liste des margueurs liés a AFMO16ygl/{AC)n

Familles (nb. individus génotypes)

102 (16) 1321 (17) 13322 (16) 1347 (16)
1362 (17) 1413 (18) 1416 (15) 284 (18)
Taille des fragments Frequences alleliques
Fragment Taille (Mb) Allele Fréquence

1 0.187 1 0.51 7857
2 0.188 2 D.ZEB5714
3 0.155 3 0071425
4 0.185 4 0.0E9IRG
5 0121 5 0035714




Q7 : Recalculer le taux d’hétérozygotie a partir des

fréquences alléliques

Informations sur le marqueur ss100866/SNP

2
H=1 — E f’réquenceiz Chromosome 15
— D-number
1=
Mot-clef rs749504
— 28,25 % Hétérozygotie 21.28%

Dr Howard M. CANN

Fondation Jean DAUSSET - CEPH.
27. rue Juliette Dodu

75010 PARIS, France
33.(1)337251030r 53723
537251128

Collaborateur 2

Liste des marqueurs liés a ss100866/SNP

Familles (nb. individus génotypés)

1331 (8) 1333 (8) 1334 (7) 1340 (8)

1341 (8) 1346 (7) 1347 (8) 1362 (7)

1408 (8) 1416 (8) 1420 (8) 1423 (8)

Taille des fragments Fréquences alléliques
Allele Fréquence

Pas de donnée de taille pour ce marqueur 1/A 0.170213
2/ 0.829787




Q8 : Lequel de ces trois marqueurs est le plus
informatif ?

Le marqueur microsatellite est le plus informatif.
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Q9 : Affinez la mesure de l'informativité de ces 3
marqueurs en calculant le PIC.

n n
PIC = H — z z 2 X (fréquencei2 xfréquencejz)

i=1j=i+1
‘ Marqueur PIC H W
3-21/Taq 2214 % | 25,35 %

‘ 56,26 % | 63,58 %
ss100866/SNP 2426 % 28,25 %



